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0Q969177.1

240280v
0Q969173.1

{ ORO030024.1 Echovirus E11 isolate E11-SEL-LYO-VCMS17-51-04-FRA17 VP1 gene
OR030022.1 Echovirus E11 isolate E11-SEL-LYQ-VCMS17-43-45-FRA17 VP1 gene

E11 strain COC 200002653301 FRA 2020

Echovirus E11 strain COC 180049996501 FRA 2018

0Q969174.1 Echovirus E11 strain CF 180033157901 FRA 2018

2018544k (France)

2013~2018%#%{% (France)

r0Q971942.1 CF 312200035 FRA 2012 VP1 gene
0Q971939.1 Echovirus E11 strain CF 312193078 FRA 2012 VP1 gene
0Q971945.1 Echovirus E11 strain CF 312208082 FRA 2012 VP1 gene
©0Q971941.1 Echovirus E11 strain CF 312199184 FRA 2012 VP1 gene
0Q971940.1 Echovirus E11 strain CF 312199173 FRA 2012 VP1 gene
OR030009.1 Echovirus E11 isolate E11-LCR-LYO-VLCR18-23-31-FRA18 VP1 gene
0Q971943.1 Echovirus E11 strain CF 312202059 FRA 2012 VP1 gene
{Q971938.1 Echovirus E11 strain CF 311034064 FRA 2011 VP1 gene

0Q971935.1 Echovirus E11 strain CF 310284067 FRA 2010 VP1 gene
0Q971934.1 Echovirus E11 strain CF 310222059 FRA 2010 VP1 gene
0Q971937.1 Echovirus E11 strain CF 310341067 FRA 2010 VP1 gene
0Q971936.1 Echovirus E11 strain CF 310326088 FRA 2010 VP1 gene
OR030003.1 Echovirus E11 isolate E11-LCR-LYO-VLCR19-27-20-FRA19 VP1 gene

OR029990.1 Echovirus E11 isolate E11-PLA-ROU-22-E0-413-FRA22 VP1 gene
OR029978.1 Echovirus E11 isolate E11-LCR-LYO-VLCR22-18-16-FRA22 VP1 gene
OR029997.1 Echovirus E11 isolate E11-SEL-LYO-CNREV06-81-FRA22 VP1 gene
0Q971927.1 Echovirus E11 strain CF 220050929001 FRA 2022 VP1 gene

0Q969172.1 E11 strain CF FRA 2022
0Q971944.1 Echovirus E11 strain CF 312202062 FRA 2012 VP1 gene

OR029979.1 Echovirus E11 isolate E11S-NG-LYO-VRES22-355-44-FRA22 VP1 gene
0Q971930.1 Echovirus E11 strain PMB 230005716902 FRA 2023 VP1 gene
0Q969171.1 Echovirus E11 strain PMB 230005716902 FRA 2023
-0Q971928.1 Echovirus E11 strain COC 220068055701 FRA 2022 VP1 gene
|- OR029983.1 Echovirus E11 isolate E11S-ANP-LYO-VRES22-413-62-FRA22 VP1 gene
0Q927994.1 Echovirus E11 isolate E11-SER-NECK-23-E0-407-FRA22 VP1 gene
0Q927993.1 Echovirus E1l isolate E11-LCR-NECK-23-E0-57-FRA23 VP1 gene
0Q923264.1 Echovirus E11 isolate E11-PLA-NECK-23-E0-62-P1-FRA23
0Q927998.1 Echovirus E11 isolate E11-SEL-NECK-23-E0-61-P1-FRA23
|- OR029986.1 Echovirus E1l isolate E11-SEL-LYO-VCMS-22-114-88-FRA22 VP1 gene
0Q969169.1 Echovirus E11 strain CF 220051892503 FRA 2022
OR029991.1 Echovirus E11 isolate E11-SEL-ROU-22-E0-657-FRA22 VP1 gene
0Q969170.1 Echovirus E11 strain CF 220051308601 FRA 2022

240184v
] E240288v

240233v
OR029995.1 Echovirus E11 isolate E11-SEL-ROU-22-E1-64-FRA22 VP1 gene
0Q969168.1 Echavirus E11 strain CF 220062472502 FRA 2022
0Q969167.1 Echovirus E11 strain CF 220058917302 FRA 2022
0Q927995.1 Echovirus E11 isolate E11-SER-NECK-22-E1-87-FRA22 VP1 gene
0Q928000.1 Echovirus E11 isolate E11-PLA-NECK-22-E1-86-P3-FRA22
0Q927999.1 Echovirus E11 isolate E11-PLA-NECK-22-E1-85-P2-FRA22
|- 0Q971929.1 Echovirus E11 strain PMB 220068172002 FRA 2022 VP1 gene
[ORDZBBBZ.J Echovirus E11 isolate E11-ANP-LYO-VRES22-409-34-FRA22 VP1 gene
0Q971933.1 Echovirus E11 strain CF 230011759501 FRA 2023 VP1 gene
‘OR029993.1 Echovirus E11 isolate E11-LCR-ROU-22-E0-969-FRA22 VP1 gene
OR029987.1 Echovirus E11 isolate E11S-LCR-LYO-VLCR-22-42-25-FRA22 VP1 gene
OR029981.1 Echovirus E11 isolate E11-LCR-LYO-VLCR22-35-94-FRA22 VP1 gene
'OR029989.1 Echovirus E11 isolate E11-SEL-ROU-22-E0-409-FRA22 VP1 gene
[ORDZBBBZ.:[ Echovirus E11 isolate E11-LCR-ROU-22-E0-754-FRA22 VP1 gene

OR029985.1 Echovirus E11 isolate E11-ANP-LYO-VRES22-432-95-FRA22 VP1 gene

0Q927997.1 Echovirus E11 isolate E11-SER-ROU-23-E0-394-FRA22 VP1 gene
0Q928004.1 Echovirus E11 isolate E11-LCR-ROU-22-E0-448-P7-FRA22 partial genome
0Q928003.1 Echovirus E11 isolate E11-LCR-ROU-22-E0-447-P6-FRA22 partial genome
0Q969163.1 Echovirus E11 strain PMB 220051621402 FRA 2022
OR029980.1 Echovirus E11 isolate E11S-PLA-LYO-VPLA22-118-19-FRA22 VP1 gene
OR029988.1 Echovirus E1l isolate E11-LCR-LYO-VLCR-22-42-31-FRA22 VP1 gene
0Q971932.1 Echovirus E11 strain ORL 230000414102 FRA 2023 VP1 gene
'0Q971931.1 Echovirus E11 strain CF 230005937803 FRA 2023 VP1 gene
'0Q969166.1 Echovirus E11 strain CF 230006087601 FRA 2023
0Q969164.1 Echovirus E11 strain ORL 230017630603 FRA 2023 Patient8
'0Q971926.1 Echovirus E11 strain ORL 230018883401 FRA 2023 VP1 gene
'0Q969165.1 Echovirus E11 strain ORL 230017632203 FRA 2023 Patient9
OR029994.1 Echovirus E11 isolate E11-LCR-ROU-22-E0-971-FRA22 VP1 gene
OR029984.1 Echovirus E11 isolate E11S-NG-LYO-VRES22-421-84-FRA22 VP1 gene
0Q927567.1 Echovirus E11 isolate E11 220068053201 FRA22
0Q927996.1 Echovirus E1l isolate E11-MUS-PORT-23-E0-398-FRA22 VP1 gene
0Q928002.1 Echovirus E11 isolate E11-POU-PORT-23-E0-400-P4-FRA22
0Q928001.1 Echovirus E1l isolate E11-FOI-PORT-23-E0-399-P4-FRA22
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0Q927998-0Q928004, 0Q969158-0Q969177, 0Q971926-0Q971949; OR029978-OR030028)
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